“Desarrollo de métodos moleculares para la detección y caracterización de virus y viroides de gran impacto en el sector productivo citrícola del Uruguay”.
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Las distintas especies de cítricos son susceptibles a numerosas enfermedades causadas por patógenos intracelulares tales como virus y viroides. Éstas influyen directamente en la producción citrícola, generando importantes pérdidas económicas en todas las zonas afectadas del mundo. 

La “Tristeza” de los cítricos, causada por el “Citrus Tristeza Virus” (CTV), es una de las enfermedades transmisibles por injerto y por vectores más importante a nivel mundial. Entre 1940-50, CTV logró matar más de 20 millones de árboles en Brasil, Argentina y Uruguay. En nuestro país CTV es endémico y está presente su vector transmisor.

Las plantas de cítricos, a su vez, son huéspedes naturales de distintas especies de viroides. Estos agentes son pequeños RNA de simple hebra, covalentemente cerrados, que se replican dentro de su huésped provocando enfermedades. El Citrus Exocortis Viroid (CEVd) y el Hop Stunt Viroid (HSVd) son los agentes causales de las enfermedades Exocortis y Cachexia, respectivamente. Diversos estudios revelan la presencia de estas enfermedades en la región.  

Hasta el momento no existen estudios que utilicen técnicas moleculares para la detección y caracterización de estos agentes en nuestro país. En el presente trabajo proponemos desarrollar metodologías moleculares altamente sensibles y específicas que nos permitirán detectar y caracterizar estirpes de CTV, CEVd y HSVd. Éstas metodologías serán de gran utilidad para el sector citrícola del Uruguay, y factibles de ser incorporadas como una poderosa herramienta diagnóstica en el Programa Nacional de Saneamiento de Citrus.

Objetivo: Desarrollar y optimizar las metodologías de RT-PCR, clonación, secuenciación y real-time PCR para el diagnóstico y caracterización de cepas de CTV, CEVd y HSVd circulantes en nuestro país. Realizar estudios filogenéticos que permitan conocer en profundidad la naturaleza de las cepas presentes en nuestro país.

