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DETECCIÓN Y CARACTERIZACIÓN DE VIRUS Y VIROIDES EN LA CITRICULTURA DEL URUGUAY
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Los cítricos son el cultivo frutal más importante a nivel económico en el mundo. Las distintas especies de cítricos son susceptibles a numerosas enfermedades causadas por patógenos intracelulares. En nuestro país, las pérdidas económicas causadas por virus y viroides, se estiman en el orden del 30% de la producción citrícola nacional. La enfermedad viral más devastadora de la industria citrícola a nivel mundial se conoce como Tristeza y es causada por el Virus de la Tristeza de los Cítricos (CTV), que junto con el virus de la Psorosis de los cítricos (CPsV) y el viroide que produce la Exocortis (CEVd), son los agentes de esta naturaleza de mayor incidencia en los cultivos citrícolas de nuestro país. Con el fin de establecer la incidencia de dichos patógenos a nivel nacional, se realizaron colectas en distintas zonas citrícolas del Uruguay y se desarrollaron metodologías de biología molecular para el diagnóstico y caracterización de estos patógenos en variedades de interés comercial.
Está estipulado colectar un total de 1070 muestras al final del proyecto y al momento se han colectado 367 muestras en distintas zonas de Salto. Para el análisis de CTV, CPsV y CEVd se realizaron técnicas moleculares básicas basadas en la detección de los genomas virales y viroidales.  (
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)En cuanto a la presencia de los virus CTV y CPsV, de 223 muestras, 178 resultaron positivas para CTV, mientras que solamente 8 resultaron positivas para CPsV. Por otro lado, el 60% de las muestras positivas para CTV fueron de naranja, 15% de mandarina y 5% de limón, mientras que el restante 20% fueron negativas. Respecto a CPsV, todas las muestras positivas fueron de naranja y representaron un 4% del total de las muestras analizadas. Ninguna de las muestras de mandarina o limón fue positiva para CPsV. Por último, un 8% de los aislados de CTV corresponde al genotipo VT descrito como el prevalente en el mundo, un 1% fueron del genotipo T3, y sorprendentemente el restante 91% de las muestras secuenciadas para el gen p25 corresponden a un nuevo clado descrito previamente por nuestro grupo. Esta redistribución aparente en la prevalencia de los distintos genotipos en nuestro país junto con la vigilancia continua de estos patógenos es de gran importancia para un manejo y control adecuados.
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